Group Il intron

Secondary Structure

DOILD0LDVVILVIDVVIIIIIDVOIVILDIDIDIDIOIL

<ODLOLIDIDOLDDDIDVDDVIDIDVODOILDIDVIDDLD

LCOCDIDLCIDIDLICIIICLLILIDICOLLILDODDLLIO

DLLILDLDIDIDICOICVOIDOLLIDIIIILOODILIILILDIL

LLODLDDDILVDOVDIDLIDICVIDIDVLIVLIDIDDIDAIL

OCOLD0LDIDOLIDIDIIIIIIVODVDDVIDILICVILL

LLOID0LOIDVIILOIDVOLOIDDLOIDIILDILDILIDL

DLODDCVOIDIDVLIDDIIDOIIIDVOILVDIIIDVLD

<CLOCCOLDLIDLUVIILIOLIDIDIIILIDODVDDIDIO

LDODLLLILIDDLILILDIVILDIDDIDIDDIDIIOIIDIID00

DLIILLD0IVIDILOILODDIDVLILODIIDOIDIDILIL gy
0ODCCODLIVIDVOVLILIIIIDIIDOVVOVDIDVICVODO

LOLLDLDO0ILLVDIDILD0UDIDIDIDVOIOLDIDVDVILIDIL
D<LDDDDDDDKCDDVVDVVIIIIDVDDOILVDDIDIIDDIID
D20LLVVDDLIOVVDVVVIDVOIIOIILIDDIDODIID
LOIDLOIIVLVOIDOLOIDVILOIILLILLIDILIDLIDIIL
LLOOLDLOILLILDDILODVILOIDVOLDDLIDIDVDILDD
CLCODVVILCILODILILIIDCOID0LDIIDIILIVOVLDO
02200V IILDOIIIVDIDVDVIILIDIIIIIDOLVID
CODLOILLIIDIILALIOLOIDICOLDVDDIDLVOILLILDC
0LDO0ICIOIVDILDVLOVVDIVIVOLOIDIVDVODLLIDIL
DOCLOLLODUDDLDODUDDVOIVODIIIDIDVDILDIVOI
DOCOLDDDDLILILIDOILVIDIILVLDVIDIIDIDDOD
DD0DC0VIDOLIDLILILILIDILDIDOVDOUDDIDVILVIOD
LLLLOODDILLDIDILOILDOLLDOIILOLDIILDIDID L
LILD0OIDIIDVLDVDDLIIICOILDILDVIIIVDIOID
ODCLIILCOVVOLLIDILIDICLILILIODODIDILDIDOUDIL
LLLLDLLLOLCLLIDILIILCLOOLOILIDODLIDILDIDDD0D
DIDLDDCLLLLID0LDVOCVIDIILIDOLLILLILLDIDILLY
DOCO0LCOIIVODILODILIVDDVIDIICVDIDIDIDCVILVDIY
OLDLLODLLIDIDLLIIILDILILOICIDIDIDOIDOLLILLID
DLLOODILLIDIILLILLOLVVIIDLODILLIIIDIDVDIDDD0
D<LODDDUVDLIDIDLIIDDICVIVIDLILILIDIILID0LIDV0
0D0CLIIIODIDODVDIIIIDVDOILOIIDVILOILID
LLLOLDVOIDILIDIDID00VDDIDVIDVLDIDIDIILVIIVIV
0ODDLLILIVDLDOVLLIDIIDIDDVUIDILIDIILIDICVLDV
OLDCOLLDIDLDIDIDIDICLIDIIIDIIDIIDODIIOILVLLILDL
O<LCODDVDDYVIDIDIDLIIDDDVIDVLIDILLILIDDIID
D<LOLLD0DVIDLDVIDLILVIVIDIVDIIVIIIIVVDOL
DLLDDOVDDLDILVIDIIIILVIIDDOD0DVIVOUDVDD0D
0OLCODILILIILVDOVLDIILDVLIDDOLLODIILIDDVLIVD
LODOVLDLCIDIDIDIIILIVVODIILOLLLIDIDICOVIDL
DLDLLLDOLDILLLODIDIDODLLLLILLLDIDIDIILDOIL
VOLCOLLOIDOODVODIDIIDILVIDLOIIDIDIIIDDOIC
<DD0DVVDLLIDVIIDILLLIIDDILIDIDID0ILIL
LLIDCLIIILODCVOLOVIDIDIDVIDILDVOIDIVODLOD
0LD0LVDOVOIDIIIVLIDIDIDIDOIIVODIIDIV VLD
LCLCLLDOICODOLIDILILIDOILOLIDLICOLIDILLID
DDOLDLDDLIDVVDOD0IDIIIDVODIILILDILIDIDIL
LLLDD0UVDCOILLILLIOVLIDDOILIILIDDVDIIDV VDI
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Saccharomyces cerevisiae

Mitochondrion OX1 [i1]

(V00694) (I1A)

1.Eukaryota 2.eukaryote crown group

3.Fungi/Metazoa group 4.Fungi

.Ascomycota

6.Saccharomycetes 7.Saccharomycetales
8.Saccharomycetaceae 9.Saccharomyces

November 2001

Red: Strong covariation support.
Purple: Strong covariation support, but only in a subset of sequences.

Helix-Extend candidates: wcgu > 57%, antiparallel and consecutive.

Gray: Invariant base pairs.

Green: Weak covariation support.
Black: neither gray nor green.

Blue: Not Detected by our methods.

For details, please visit http://www.rna.ccbb.utexas.edu
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